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CURSO 2
Titulo del Curso:

LC-MS en la caracterizacién de péptidos y proteinas mediante técnicas protedmicas.
Coordinador: Dr Joanquin Abian

Profesores: Dra Marina Gay (Técnicas Prote6mica)
David Ovelleiro (Bioinformatica)

Objetivos:

Introducir los principales procedimientos para el analisis e identificacibn de proteinas
mediante técnicas de cromatografia liquida-espectrometria de masas y para el manejo
posterior de la informacion obtenida.

El curso presentarad diversas soluciones practicas al problema de la identificacion de
mezclas complejas de péptidos en bases de datos gendmicas y protedmicas y/o mediante
herramientas de secuenciacion de novo.

Se aconseja que los participantes tengan un conocimiento moderado tedrico-practico de
las técnicas cromatograficas y espectrométricas. Aunque se asume un contacto minimo
previo con los procedimientos de analisis protedmico, el curso se iniciara repasando los
conceptos basicos del andlisis de péptidos y proteinas en Protedmica.

Programa (8 horas)

1. Introduccion. Métodos generales de analisis de péptidos y proteinas en Protedmica
(2DE, métodos cromatograficos, mapeo peptidico, secuenciacion).

2. Métodos de separacion: cromatografia capilar convencional y multidimensional.

3. Técnicas espectrométricas (electrospray, MALDI, espectrometria de masas en
tandem).

4. Herramientas bioinformaticas para la identificacion de péptidos y proteinas en
Bases de datos (SEQUEST, Xtandem, OMMSa)

5. Herramientas para la secuenciacion de novo de péptidos (Lutefisk, , PEAKS in
chorus).

6. Principales retos en el analisis de gran nimero de espectros (scores, clasificacion
de resultados).



